
Здоровье населения и среда обитания – ЗНиСО	 			   Том 33 № 10  2025

© Коллектив авторов, 2025
УДК 595.421(571.12+571.122)

Распространенность генетических маркеров инфекционных заболеваний, 
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Резюме 
Введение. Повсеместное распространение иксодовых клещей, их способность резервировать и передавать 

возбудителей многих инфекций вирусной и бактериальной природы обуславливает актуальность исследования.
Цель исследования: охарактеризовать структуру и распространенность генетических маркеров возбудителей 

трансмиссивных инфекций у клещей D. reticulatus и I. persulcatus, собранных с растительности в Тюменской области 
и подзоне средней тайги Ханты-Мансийского автономного округа.

Материалы и методы. Ретроспективный анализ за 16-летний период, охватывающий эпидемические сезоны 
2004, 2007–2011, 2013, 2015–2018 и 2021–2025 гг., в ходе которого было собрано с растительности методом «на 
флаг» и идентифицировано 5473 имаго клещей вида I. persulcatus (n = 2742) и D. reticulatus (n = 2731) с территорий 
Тюменской области и Ханты-Мансийского автономного округа. Проведена видовая идентификация и определен 
пол клещей. Методом полимеразной цепной реакции исследованы непулированные клещи на наличие генетических 
маркеров вируса клещевого энцефалита, иксодовых клещевых боррелиозов, моноцитарного эрлихиоза человека  
и гранулоцитарного анаплазмоза человека. Рассчитаны среднемноголетние показатели, выполнен анализ номиналь-
ных переменных с применением критерия χ² Пирсона, с визуализацией и систематизацией информации в Microsoft 
Excel. Статистический анализ выполнен лицензионным программным обеспечением IBM SPSS Statistics 22.0.

Результаты. Многолетнее исследование иксодовых клещей показало, что D. reticulatus чаще всего были обна-
ружены на урбанизированных и парковых территориях г. Тюмени, реже в подзоне подтайги и северной лесостепи. 
I. persulcatus преобладали в подзоне южной тайги Тюменской области и средней тайги ХМАО. С 2015 г. на территории 
г. Тюмени впервые были обнаружены I. persulcatus. Анализ гендерной структуры выявил преобладание в сборах  
с растительности самок у вида I. persulcatus, а самцов – у D. reticulatus. У I. persulcatus, собранных в подзоне север-
ной лесостепи, выявляли маркеры МЭЧ – в 27,8 % и ИКБ – в 26,8 % случаев. У D. reticulatus, собранных в г. Тюмени, 
обнаружена ДНК боррелий в 1,8 % и ДНК анаплазм – в 0,4 % случаев. В подзоне южной тайги у I. persulcatus об-
наружены ДНК ИКБ в 59,5 % случаев, ДНК МЭЧ – в 14,6 %, ГАЧ – в 16,4 %, РНК КЭ – в 5,9 %. В зоне средней тайги  
у I. persulcatus чаще выявляли ДНК ИКБ в 46,5 % случаев, ДНК МЭЧ – в 15,7 % и РНК КЭ – в 7,1 % случаев. 

Заключение. Показана ведущая роль I. persulcatus в поддержании эпидемической активности природных очагов  
в ландшафтных зонах Тюменской области (северная лесостепь, южная тайга) и ХМАО (подзона средней тайги). 

Ключевые слова: Dermacentor reticulatus, Ixodes persulcatus, ландшафтные зоны, трансмиссивные инфекции, 
заболеваемость.
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Summary 
Introduction: The wide distribution of ixodid ticks and their ability to preserve and transmit pathogens of many viral 

and bacterial infections determine the relevance of this study.
Objective: To characterize the structure and prevalence of genetic markers of vector-borne pathogens in Dermacentor 

reticulatus and Ixodes persulcatus ticks collected from vegetation in the Tyumen Region and in the middle taiga subzone 
of the Khanty-Mansi Autonomous Okrug.

Materials and Methods: We conducted a retrospective 16-year analysis covering the epidemic seasons of the years 
2004, 2007–2011, 2013, 2015–2018, and 2021–2025 and including 5,473 adult taiga (I. persulcatus (n = 2,742)) and meadow 
(D. reticulatus (n = 2,731)) ticks collected from vegetation in the Tyumen Region and the Khanty-Mansi Autonomous 
Okrug by flagging. Tick species and sex were established. The presence of genetic markers of tick-borne encephalitis virus 
(TBEV), ixodid tick-borne borreliosis (ITBB), human monocytic ehrlichiosis (HME), and human granulocytic anaplasmosis 
(HGA) was detected in unpooled ticks using the polymerase chain reaction. We calculated long-term rates, analyzed 
nominal variables using the Pearson’s χ² test, visualized and systematized data in Microsoft Excel. Statistical analysis 
was performed using licensed IBM SPSS Statistics 22.0.

Results: The long-term study of ixodid ticks showed that D. reticulatus ticks were usually found in urbanized areas and 
parks of the Tyumen city, less often in the subtaiga and northern forest-steppe subzones. I. persulcatus ticks prevailed in 
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Введение. Инфекции, передаваемые клещами, 
вносят значительный вклад в структуру природно-
очаговых заболеваний в Российской Федерации  
и представляют существенную проблему для общест
венного здравоохранения в регионах с умеренным 
климатом [1–3]. Особенно остро эта проблема стоит 
в весенне-летний период, когда активность клещей 
достигает пика. Морфологические особенности  
и жизненный цикл иксодовых клещей способствуют 
одновременному нахождению в одном переносчике 
множества патогенных микроорганизмов. К ним 
относятся, в частности, возбудители клещевого 
энцефалита (КЭ), иксодовых клещевых боррелиозов 
(ИКБ), моноцитарного эрлихиоза человека (МЭЧ) 
и гранулоцитарного анаплазмоза человека (ГАЧ) 
[4–6]. Это способствует формированию сочетанных 
природных очагов во многих эндемичных регионах 
с одновременной циркуляцией широкого спектра 
возбудителей различной природы [7, 8]. 

Ряд регионов Западной Сибири, в том числе  
и Тюменская область, ежегодно входят в число регио
нов с наиболее высокой обращаемостью населения 
по факту присасывания клещей и заболеваемостью 
клещевым энцефалитом и иксодовым клещевым 
боррелиозом [9, 10]. По данным федеральной ста-
тистической отчетности за период 2010–2024 гг. 
среднемноголетний показатель заболеваемости 
вирусным клещевым энцефалитом составил 5,32 
на 100 тыс. населения; иксодовым клещевым бор-
релиозом – 5,10 на 100 тыс. населения (РФ – 1,41 
и 4,76 на 100 тыс. населения соответственно)1.  
С 2013 г. ведется статистический учет случаев забо-
леваемости «новыми» трансмиссивными клещевыми 
инфекциями – моноцитарным эрлихиозом человека 
(МЭЧ) и гранулоцитарным анаплазмозом человека 
(ГАЧ)2. С момента учета в Тюменской области было 
зарегистрировано 12 случаев заболевания МЭЧ 
(0,07 на 100 тыс. населения) и 92 случая заболе-
вания ГАЧ (0,53 на 100 тыс. населения), что выше 
среднемноголетних показателей заболеваемости 
в РФ: заболеваемость МЭЧ составила 0,01 на 
100 тыс. населения (174 сл.), ГАЧ – 0,04 на 100 тыс. 
населения (729 сл.). Заболеваемость клещевыми 
инфекциями на территории Ханты-Мансийского 

автономного округа (ХМАО) ниже или не превышает 
среднемноголетние показатели заболеваемости  
в РФ; КЭ – 1,05 на 100 тыс. населения, ИКБ – 1,47 
на 100 тыс. населения, ГАЧ – 0,046 и МЭЧ – 0,01 
на 100 тыс. населения3. 

Вся территория Тюменской области находится  
в пределах ареала распространения иксодовых 
клещей и располагается в следующих ландшафтных 
зонах: северной лесостепи, подтайги и южной тайги. 
Районы Ханты-Мансийского автономного округа 
(Октябрьский, Кондинский, Ханты-Мансийский) 
относятся к зоне средней тайги. Наибольшее эпи-
демиологическое значение на данных территориях 
имеют клещи видов Ixodes persulcatus (таежный 
клещ) и Dermacentor reticulatus (луговой клещ) как 
резервуары и основные переносчики возбудителей 
инфекций [11]. 

Цель исследования – охарактеризовать струк-
туру и распространенность генетических маркеров 
возбудителей трансмиссивных инфекций у клещей 
D. reticulatus и I. persulcatus, собранных с расти-
тельности в Тюменской области и подзоне средней 
тайги Ханты-Мансийского автономного округа.

Материалы и методы. Сбор клещей прово-
дился сотрудниками лабораторий ФБУН ТНИИКИП 
Роспотребнадзора в рамках плановых НИР в те-
чение 16 лет, включавших эпидемические сезоны 
2004, 2007–2011, 2013, 2015–2018, 2021–2025 гг. 
на парковых и урбанизированных территориях, 
на открытых пространствах, в г. Тюмени и в при-
родных биотопах, расположенных в ландшафт-
ных подзонах северной лесостепи (Армизонский, 
Бердюжский, Казанский, Сладковский районы), 
подтайги (г. Тюмень, г. Заводоуковск, Ишимский, 
Аромашевский, Омутинский районы), южной тайги 
(Нижне-Тавдинский, Уватский районы) и средней 
тайги на территории Ханты-Мансийского автоном-
ного округа (Октябрьский, Кондинский, Ханты-
Мансийский районы). Иксодовые клещи собирались 
с использованием метода «на флаг» с регистрацией 
численности клещей в единицах флаго/километр 
или волокуша/час. Исследовали имаго клещей.

Всего собрано и идентифицировано 5473 иксодо-
вых клеща, из них 2742 – I. persulcatus, обнаруженных 

1 Форма № 2 «Сведения об инфекционных и паразитарных заболеваниях» за 2010–2024 гг. [Электронный ресурс] Режим доступа: 
https://normativ.kontur.ru/document?moduleId=1&documentId=484571 (дата обращения: 15.04.2025).
2 Письмо Главного государственного санитарного врача РФ от 10.10.2012 г. № 01/11403-12-32 «О мерах по усилению эпидемио
логического надзора за трансмиссивными инфекциями» [Электронный ресурс] режим доступа: (дата обращения: 15.04.2025).
3 Форма № 2 «Сведения об инфекционных и паразитарных заболеваниях» за 2013–2024 гг. [Электронный ресурс] Режим доступа: 
https://normativ.kontur.ru/document?moduleId=1&documentId=484571 (дата обращения: 15.04.2025).

the southern taiga subzone of the Tyumen Region and the middle taiga of the Khanty-Mansi Autonomous Okrug. In 2015, 
taiga ticks were found in Tyumen for the first time. Females and males dominated among I. persulcatus and D. reticulatus 
ticks, respectively. We observed markers of HME in 27.8 % and those of ITBB in 26.8 % of the taiga ticks collected in the 
northern forest-steppe subzone. Borrelia and anaplasma DNAs were detected in 1.8 % and 0.4 % of the meadow ticks 
collected in Tyumen. The ITBB DNA was found in 59.5 %, HME DNA in 14.6 %, HGA in 16.4 %, and TBEV RNA in 5.9 % of 
the I. persulcatus ticks collected in the southern taiga subzone while those collected in the middle taiga zone usually 
contained ITBB DNA (46.5 %), HME DNA (15.7 %), and TBEV RNA (7.1 %). 

Conclusions: The findings demonstrate the leading role of I. persulcatus ticks in maintaining the epidemic activity of 
natural foci in the northern forest-steppe and southern taiga zones of the Tyumen Region and the middle taiga subzone 
of the Khanty-Mansi Autonomous Okrug.

Keywords: Dermacentor reticulatus, Ixodes persulcatus, landscape zones, vector-borne diseases, morbidity.
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markers of tick-borne diseases in ixodid ticks collected in various landscape zones of the Tyumen Region and the Khanty-Mansi 
Autonomous Okrug. Zdorov’e Naseleniya i Sreda Obitaniya. 2025;33(10):66–73. (In Russ.) doi: 10.35627/2219-5238/2025-33-10-66-73

https://doi.org/10.35627/2219-5238/2025-33-10-66-73
Original Research Article

67

EP
ID

EM
IO

LO
GY



Здоровье населения и среда обитания – ЗНиСО	 			   Том 33 № 10  2025

Таблица 1. Количество исследованных клещей I. persulcatus и D. reticulatus в разрезе ландшафтных зон 
Table 1. Number of I. persulcatus and D. reticulatus ticks tested for pathogens by landscape zones

 Количество клещей, экз. / Number of ticks
D. reticulatus I. persulcatus

Тюмень / Tyumen
Всего 2476 5
год / year 2007 34 0

2015 655 3
2016 213 0
2017 474 1
2018 185 0
2021 45 0
2022 455 0
2023 307 0
2024 108 1

Северная лесостепь (Армизонский, Бердюжский, Казанский, Сладковский районы) /  
Northern forest-steppe (Armizonsky, Berdyuzhsky, Kazansky, Sladkovsky districts)

Всего 67 97
год / year 2009 0 51

2011 67 0
2013 0 46

Подтайга (г. Заводоуковск, Ишимский, Аромашевский, Омутинский районы) /  
Subtaiga (Zavodoukovsk city; Ishimsky, Aromashevsky, and Omutinsky districts)

Всего 186 34
год / year 2016 183 32

2018 3 2
Южная тайга (Нижне-Тавдинский, Уватский районы) /  
Southern taiga (Nizhne-Tavdinsky and Uvatsky districts)

Всего 2 2408
год / year 2008 0 69

2010 0 46
2013 0 46
2015 2 477
2016 0 181
2017 0 278
2018 0 202
2021 0 419
2022 0 171
2023 0 299
2024 0 193
2025 0 27

Средняя тайга (ХМАО: Октябрьский, Кондинский, Ханты-Мансийский районы) /  
Middle taiga (Khanty-Mansi Autonomous Okrug: Oktyabrsky, Kondinsky, and Khanty-Mansiysky districts)

Всего – 198
год / year 2004 – 129

2008 – 69

преимущественно в ландшафтной подзоне южной 
тайги, и 2731 – D. reticulatus, подавляющее большин-
ство которых собраны на территориях, относящихся 
к зоне подтайги. Количество исследованных клещей 
по эпидсезонам и территориям указано в табл. 1.

Видовое определение клещей, пол и лаборатор-
ные исследования проводились в лабораториях ФБУН 
ТНИИКИП Роспотребнадзора. Исследовалась каждая 
отдельная особь, без объединения в пулы, методом 
полимеразной цепной реакции (ПЦР) в режиме ре-
ального времени с использованием коммерческих 

наборов «Рибо-преп», «Реверта» и АмплиСенс TBEV, 
B. burgdorferi sl, A. phagocytophillum, E. chaffeensis/ 
E. muris-FL (ФБУН ЦНИИЭ Роспотребнадзора, 
г. Москва).

Накопление, корректировка, систематизация 
исходной информации и визуализация полученных 
результатов осуществлялись в электронных таблицах 
Microsoft Excel. Для проведения ретроспективного 
исследования рассчитывались среднемноголетний 
показатель заболеваемости (на 100 тыс. населения 
или ‰00). Анализ номинальных данных проводился 
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при помощи критерия χ2 Пирсона. Различия счита-
лись статистически значимыми при р < 0,05 (IBM 
SPSS Statistics 22,0). 

Результаты. За 9 эпидемических сезонов (2007, 
2015–2018 и 2021–2024 гг.) на урбанизированных 
и парковых территориях г. Тюмени были собраны 
D. reticulatus в количестве 2476 особей и 5 особей 
I. persulcatus. В Тюменской области на территориях 
г. Заводоуковска, Ишимского, Аромашевского, 

Омутинского районов (отнесены к зоне подтайги) 
обнаружены D. reticulatus (186) и I. persulcatus (34). 
За три года (2009, 2011, 2013) в ландшафтной зоне 
северной лесостепи на территории Тюменской облас
ти обнаруживались два вида клещей: I. persulcatus 
(97) и D. reticulatus (67). На полевом стациона-
ре в подзоне южной тайги ежегодно собирали 
I. persulcatus. Всего за 12 лет наблюдений (2008, 
2010, 2013, 2015–2018, 2021–2025 гг.) было собрано 

Таблица 2. Результаты энтомологического мониторинга I. persulcatus и D. reticulatus в разрезе ландшафтных зон
Table 2. Results of entomological monitoring of I. persulcatus and D. reticulatus ticks by landscape zones

Исследовано клещей, абс. / выделено возбудителей, абс. / % (95% ДИ) /  
Ticks tested, n / pathogens isolated, n / % (95% CI)

D. reticulatus I. persulcatus 
Тюмень / Tyumen

Гендерная структура / Sex distribution Самки / Females 1024 / 41,4% (39,41–43,33) 1 / 20,0% (0,51–71,64)
Самцы / Males 865 / 34,9% (33,06–36,85) 4 / 80,0% (28,36–99,49)
Нет данных / No data 587 / 23,7% (22,04–25,43)

Генетические маркеры /  
Genetic markers

КЭ / TBE 896 / 0 –
ИКБ / ITBB 900 / 16 / 1,8% (1,02–2,87) –
МЭЧ / HME 896 / 0 –
ГАЧ / HGA 898 / 4 / 0,4% (0,12–1,14) –

Северная лесостепь (Армизонский, Бердюжский, Казанский, Сладковский районы) /  
Northern forest-steppe (Armizonsky, Berdyuzhsky, Kazansky, and Sladkovsky districts) 

Гендерная структура / Sex distribution Самки / Females 48 / 71,6% (59,31–81,99) 62 / 63,9% (53,54–73,42)
Самцы / Males 19 / 28,4% (18,01–40,69) 35 / 36,1% (26,58–46,46)

Генетические маркеры /  
Genetic markers 

КЭ / TBE 67 / 0 97 / 0
ИКБ / ITBB 67 / 0 97 / 26 / 26,8% (18,32–36,76)
МЭЧ / HME 67 / 0 97 / 27 / 27,8% (19,21–37,86)
ГАЧ / HGA 67 / 0 97 / 4 / 4,1% (1,13–10,22)

Подтайга (г. Заводоуковск, Ишимский, Аромашевский, Омутинский районы) /  
Subtaiga (Zavodoukovsk city; Ishimsky, Aromashevsky, and Omutinsky districts)

Гендерная структура / Sex distribution Самки / Females 61 / 32,8% (26,1–40,05) 16 / 47,1% (29,78–64,87)
Самцы / Males 125 / 67,2% (59,95–73,9) 18 / 52,9% (35,13–70,22)

Генетические маркеры /  
Genetic markers

КЭ / TBE 186 / 0 34 / 0
ИКБ / ITBB 186 / 0 34 / 0
МЭЧ / HME 186 / 0 34 / 0
ГАЧ / HGA 186 / 0 34 / 0

Южная тайга (Нижне-Тавдинский, Уватский районы) / Southern taiga (Nizhne-Tavdinsky and Uvatsky districts)
Гендерная структура / Sex distribution Самки / Females 1 (50%) 1185 / 49,2% (47,2–51,23)

Самцы / Males 1 (50%) 741 / 30,8% (28,93–32,66)
Нет данных / No data 0 482 / 20,0% (18,43–21,67)

Генетические маркеры /  
Genetic markers

КЭ / TBE – 1331 / 78 / 5,9% (4,66–7,26)
ИКБ / ITBB – 1331 / 792 / 59,5% (56,81–62,16)
МЭЧ / HME – 1289 / 188 / 14,6% (12,7–16,63)
ГАЧ / HGA – 1289 / 211 / 16,4% (14,39–18,5)

Средняя тайга (ХМАО: Октябрьский, Кондинский, Ханты-Мансийский районы) /  
Middle taiga (Khanty-Mansi Autonomous Okrug: Oktyabrsky, Kondinsky, and Khanty–Mansiysky districts)

Количество клещей / Number of ticks – 198
год / year 2004 – 129

2008 – 69
Гендерная структура / Sex distribution Самки / Females – 91 / 46,0% (38,87–53,17)

Самцы / Males – 38 / 19,2% (13,95–25,38)
Нет данных / No data – 69 / 34,8% (28,23–41,93)

Генетические маркеры /  
Genetic markers

КЭ / TBE – 198 / 14 / 7,1% (3,92–11,58)
ИКБ / ITBB – 198 / 92 / 46,5% (39,36–53,67)
МЭЧ / HME – 198 / 31 / 15,7% (10,89–21,48)
ГАЧ / HGA – 198 / 2 / 1,0% (0,12–3,6)
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2408 особей. В 2015 г. выявлены 2 клеща вида 
D. reticulatus. На территориях Ханты-Мансийского 
автономного округа, относящихся к зоне средней 
тайги, в 2004 и 2008 гг. были обнаружены только 
клещи вида I. persulcatus (198). 

Анализ гендерной структуры иксодовых кле-
щей, включенных в исследование, показал досто-
верные различия (р < 0,001). Самки преобладали  
у I. persulcatus (61,8 % против 53,9 %), а самцы –  
у луговых (46,1 % против 38,2 %). Годовая динамика 
гендерной структуры клещей характеризовалась 
неоднородным соотношением самцов и самок. 
За весь период наблюдения удельный вес самок 
I. persulcatus колебался от 46,2 % до 84,5 %, самок 
D. reticulatus от 36,5 % до 100 %. 

В подзоне северной лесостепи соотношение 
самцов и самок у I. persulcatus и D. reticulatus 
было одинаковым. Среди I. persulcatus выявлено 
63,9 % (95 % ДИ: 53,54–73,42) самок и 36,1 % (95 % 
ДИ: 26,58–46,46) самцов, у D. reticulatus – 71,6 % 
(95 % ДИ: 59,31–81,99) самок и 28,4 % (95 % ДИ: 
18,01–40,69) самцов, однако различия между 
видами по гендерной структуре отсутствовали 
(р = 0,316). Анализ гендерной структуры клещей, 
собранных на территориях подтайги, также не вы-
явил статистически значимых различий (р = 0,121). 
Удельный вес среди D. reticulatus самок составил 
32,8 % (95 % ДИ: 26,1–40,05), самцов – 67,2 % 
(95 % ДИ: 59,95–73,9) против 47,1 % (95 % ДИ: 
29,78–64,87) самок и 52,9 % (95 % ДИ: 35,13–70,22) 
самцов I. persulcatus.

Общее исследование распространенности  
в клещах генетических маркеров возбудителей 
КЭ, ИКБ, МЭЧ и ГАЧ показало, что ДНК ИКБ выяв-
лялась в 56,0 % случаев, что достоверно чаще по 
сравнению с возбудителями других инфекций: ДНК 
эрлихий – в 15,7 % случаев, ДНК анаплазм – в 13,7 % 
случаев, РНК вируса КЭ – в 5,7 % случаев (р < 0,001). 
У I. persulcatus, собранных в подзоне северной 
лесостепи, чаще выявляли маркеры МЭЧ – 27,8 % 
(95 % ДИ: 19,21–37,86) и ИКБ – 26,8 % (95 % ДИ: 
18,32–36,76) случаев, редко ГАЧ – 4,1 % (95 % ДИ: 
1,13–10,22) случаев. Маркеры КЭ на территориях 
подзоны не выявлены. У D. reticulatus, собранных 
в г. Тюмени, обнаружена ДНК боррелий в 16 осо-
бях (1,8 % (95 % ДИ: 1,02–2,87) и ДНК анаплазм  
в 4 особях (0,4 % (95 % ДИ: 0,12–1,14). РНК виру-
са КЭ и ДНК возбудителей МЭЧ не обнаружено.  
В Нижне-Тавдинском и Уватском районах (подзо-
на южной тайги) у I. persulcatus обнаружены ДНК 
ИКБ – в 59,5 % (95 % ДИ: 56,81–62,16) случаев, 
РНК КЭ – в 5,9 % (95 % ДИ: 4,66–7,26), ДНК МЭЧ –  
в 14,6 % (95 % ДИ: 12,7–16,63), ГАЧ – в 16,4 % (95 % 
ДИ: 14,39–18,5). У собранных в ландшафтной зоне 
средней тайги I. persulcatus чаще выявляли ДНК 
ИКБ – в 46,5 % (95 % ДИ: 39,36–53,67) случаев, ДНК 
МЭЧ – в 15,7 % (95 % ДИ: 10,89–21,48), РНК КЭ –  
в 7,1 % (95 % ДИ: 3,92–11,58), редко ДНК ГАЧ –  
в 1,0 % (95 % ДИ: 0,12–3,6).

Дальнейший анализ структуры генетических 
маркеров у клещей в зависимости от их пола по-
казал, что достоверно чаще у самок I. persulcatus, 
по сравнению с самцами, обнаружено ДНК МЭЧ 

(18,1 и 9,8 % соответственно) (р < 0,001). По всем 
остальным патогенам уровни инфицированности 
самцов и самок оказались сопоставимыми. 

Обсуждение. Усиливающаяся антропогенная 
нагрузка на природные ландшафты и изменение 
климата обусловливают повышение риска укуса 
клещами и заражения вирусными и бактериаль-
ными инфекциями, что подтверждается высокими 
показателями заболеваемости на территориях рас-
пространения иксодовых клещей [12]. В целом на 
обследованных территориях четырех ландшафтных 
подзон, включающих урбанизированные и парковые 
территории г. Тюмени, среди исследуемых клещей 
установлено, что самки преобладали в сборах  
с растительности клещей вида I. persulcatus (61,8 %), 
так как взрослая самка является основной стадией 
I. persulcatus, нападающей на людей [13, 14]. 

Мониторинг распространенности генетических 
маркеров возбудителей трансмиссивных болезней, 
передаваемых клещами, чаще выявлял РНК/ДНК 
возбудителей у таежных клещей по сравнению  
с луговыми. В клещах, включенных в исследование, 
ДНК ИКБ выявлялась в 56,0 % случаев, ДНК МЭЧ 
в 15,7 %, ДНК ГАЧ в 13,7 % случаев, реже РНК 
вируса КЭ – в 5,7 % случаев. Дальнейший анализ 
выявил различия в структуре возбудителей забо-
леваний в зависимости от территории обитания 
таежных клещей. В подзоне северной лесостепи 
у I. persulcatus выявили маркеры МЭЧ в 27,8 %  
и ИКБ – 26,8 % случаев. У клещей, обитающих  
в подзоне южной тайги, обнаружены ДНК ИКБ  
в 59,5 % случаев, РНК КЭ в 5,9 % случаев, ДНК 
МЭЧ и ГАЧ в 14,6 и 16,4 % случаев соответственно. 
У собранных в ландшафтной зоне средней тайги 
чаще выявляли ДНК ИКБ – в 46,5 % случаев, ДНК 
МЭЧ – в 15,7 % случаев, РНК КЭ – в 7,1 % случаев. 
Различия в частоте обнаружения возбудителей 
трансмиссивных инфекций, выявленные на раз-
личных территориях, вероятно, связаны с рядом 
факторов [15–19]. Предположительно, одним из 
факторов является различная частота инфицирова-
ния патогенами хозяев, таких как мелкие грызуны 
или птицы [20]. Другие авторы предполагают, что 
разная частота инфицированности клещей зави-
сит от численности и распределения свободно 
живущих животных и изменений климата [21].  
В другом исследовании оценено влияние температуры  
и влажности, климатических условий и степень 
загрязнения окружающей среды [22].

На урбанизированных и парковых территориях 
г. Тюмени преимущественно встречались клещи 
вида D. reticulatus. Однако с 2015 г. стали обна-
руживаться единичные особи I. persulcatus. Самки 
среди D. reticulatus преобладали – 41,4 % против 
34,9 % самцов. При проведении молекулярно-гене-
тических исследований образцов обнаружена ДНК 
боррелий в 1,8 % и ДНК анаплазм в 0,4 % случаев, 
что, по данным Ястребова и соавт. подтверждает 
низкий риск заражения в очагах урбанизированных 
территорий [8].

Заключение. Многолетнее исследование ик-
содовых клещей, собранных в природных и урба-
низированных территориях Тюменской области  
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и ХМАО в ландшафтных зонах северной лесостепи, 
подтайги, средней и южной тайги, показало осо-
бенности видовой и половой структуры сообществ, 
а также распространенность генетических мар-
керов возбудителей трансмиссивных инфекций. 
Возможность одновременного инфицирования 
клеща возбудителями вирусной и бактериальной 
этиологии приводит к возникновению сочетанных 
природных очагов КЭ, ИКБ, КР, МЭЧ, ГАЧ, что в свою 
очередь служит причиной микст-патологии у людей. 
Полученные данные показывают ведущую роль 
таежных клещей в поддержании эпидемической 
активности природных очагов и необходимость 
продолжения мониторинга. Увеличение распро-
страненности генетических маркеров в популяции 
клещей свидетельствует о возрастании эпидеми-
ческой опасности заражения людей клещевыми 
инфекциями.
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